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De doda & det levda

Om aterbruk, reliker & platsanknytning i Vagnharad

Vetenskaplig fordjupning

Lars Norberg
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Inledning

Infér ombyggnaden av vidg 218 undersoktes aren
2023 och 2024 en stensittning och ett boplatsomrade
vid Stora hagen i Lanesta, Trosa-Vagnhérads socken
i Sodermanland (Norberg 2025). Insatsen resulterade
bland annat i att gravens och bebyggelsens langa och
sammanfldtade historia kunde rekonstrueras i detalj
(figur 1).

Stensittningen uppvisade spér av upprepad anvéndning
under en period om cirka 700 ar (ca 500 f. Kr. — 200
e. Kr.), med tydliga indikationer pa ateroppning och
postmortal hantering av de obrdnda kvarlevorna. Minst
fyra individer — tre vuxna och ett spddbarn — begravdes
under den langa tidsrymden.

Inom den nérbeldgna boplatsen etablerades en perma-
nent gard omkring 200 e. Kr., det vill sdga samtidigt
eller i nértid med den sista gravldggningen. Bebyggel-
sen Overgavs cirka 550 e. Kr.

Syftet med artikeln dr att, med utgangspunkt i stensétt-
ningens komplexa innehall, fordjupa kunskapen om
den éldre jarndlderns gravpraktik. Med utgangspunkt
i begreppet personhood (Fowler 2004, s. 7f) diskute-
ras samspelet mellan graven (L1984:7822) och garden
(L2022:4626) over tid. Begreppet beskriver hur per-
sonlighet och identitet formas genom relationer mellan
ménniskor, djur, ting och platser, snarare &n som indi-
viduella och autonoma subjekt (se d&ven Fowler 2017).

En central frdga dr hur socialt och/eller biologiskt
slaktskap samt genealogisk kontinuitet kan avldsas
arkeologiskt i landskapet. Har spelar bland annat den
datida hanteringen av dldre kvarlevor en avgoérande roll
i skapandet av reliker, socialt minne och grupptillho-
righet (Connerton 1989, s. 70). For Skandinaviens del
har fragmentering av méinniskoben och relikhantering
under brons- och jarnédlder tidigare behandlats utforligt,
men dé framforallt gillande brint benmaterial (t.e.x
Thedéen 2004:111, Kaliff & Ostigard 2013, s. 119 samt
Rost 2016, s. 308fT).

Genom att integrera de arkeologiska resultaten med
osteologisk analys, dateringar och DNA-analys é&r
tanken att ge en inblick i hur de déda och de levande,
datidens forflutna och datidens nutid, sammanflatades i
den éldre jarnalderns begravningspraktik.

Enstaka stensdttningar i allmanhet
Stenséttningar forekommer redan under yngre bronsal-
der och ir vanligt forekommande under dldre jarnalder,
samt framgent i 6stra Mellansverige (Ambrosiani 1964,
s. 89, Widholm 1998, s. 105). Trots sin frekvens har de
ofta betraktats som anonyma och svartolkade, i synnerhet
nér de uppvisat magra forekomster av ben och foremal
(Bennett 1987, s. 20f & Kaliff 1997, s. 86ff & 98).

Under de senaste decennierna har dock undersdkningar
visat att vissa gravar har haft en lang och komplex
anvédndningshistoria, ibland priglad av omgestaltning
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Figur 1. Utdrag ur Fastighetskartan med ldget for L1984:7822 & L2022:4626, schakt & undersékningsomrddet (FU & AU). Skala 1:3000.
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och upprepad anvindning (Herschend 2009, s. 56f samt
Norberg & Svensson 2009, s. 40). Det aterkommande
bruket betyder att gravarna inte ska betraktas som
slutna forvaringsplatser for de doda. I stdllet har grav-
monumenten nyttjats kontinuerligt och ateranvénts vid
flera tillféllen, ibland under langa tidsintervall (Bolin
1999, s. 85f). Undersokningarna vid Stora hagen erbju-
der ett exceptionellt tydligt exempel pa sddan praktik,
inte minst genom att en nérbeldgen bebyggelse har
kunnat kopplas till gravplatsen.

Rundade, flacka och ibland roselikande stensdttningar
upptrader flitigt som ensamliggande konstruktioner,
ofta pa grinsen till hdvdad mark (figur 2). Alternativt
kan de forekomma i vad som idag uppfattas som rena
utmarker, det vill sdga dér kidnda spéar av forhistorisk
bebyggelse med tillhérande odling saknas (Svens-
son 2003 & Norberg 2016). Gravarnas placering och
anvandning har dels sin grund i hur de doda skulle han-
teras, dels hur de bortgangna fortlevde i de levandes
minne och virld.

Ytterligare aspekter pa lokaliseringen kan kopplas sam-
man med fordndringar i landskapsutnyttjandet i form av
nyodling och omstrukturering av bosittningsmonster
(Ericsson 2000). De ensamliggande stensittningar-
nas placering passar bra in i den hér bilden. Forloppet
har beskrivits som att en gradvis dkande befolkning
utdkade anspraken pd mark. I sammanhanget kan
ensamliggande stensittningar betraktas som identi-
tetsmarkdrer for grupper av manniskor som tog de nya
platserna i ansprak (Olausson 1995, s. 176).

N3agot om resultaten fran 2023 & 2024

Inga ytterligare gravar kunde konstateras i det absoluta
niaromradet till L1984:7822. Daremot fanns som ndmnts
ett storre boplatsomrade beldget omkring 80-150 meter
sydost om stensattningen (Norberg 2025).

Graven innehdll obrdnda ben fran minst fyra sédker-
stillda individer. Dartill patriffades en tand fran
nétkreatur och en ldndkota fran hund. Bada var eldpa-
verkade och djuren var dldre &n 2 ar vid dodstillfdllet.
Ytterligare en obrdnd tand fran en fullvuxen hund
patraffades ocksa (Prata 2025).

De fataliga fynden i stensdttningen utgjordes av en
keramikskédrva som dok upp vid rensning ytligt sten-
packningen (F1119). Strax innanfor kantkedjan fanns
ytterligare ett jarnforemal i form av en trolig kniv
(F1050), medan en so6lja av jarn (F1165) satt fast-
korroderad pa ett benfragment patraffat i den inre
konstruktionen (figur 3 & 4).

Tre av individerna daterades till forromersk jarnalder.
Dessa utgjordes av tva mer eller mindre vuxna personer
samt ett spadbarn vilka begravts vid tva olika tillfal-
len, kanske tre. Vid den fjarde gravldggningen, under
romersk jarnalder, begravdes ytterligare en vuxen per-
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son (figur 5 — 7). Vid det tillfdllet gravdes kvarlevor
efter de tre befintliga individerna upp (B, C, D) och
aterbordades ddrefter i oordning tillsammans med den
sistndmnda (A) i den inre konstruktionen.

Inom boplatsomradet fanns enstaka indikationer pa
aktiviteter fran tiden innan férromersk jarnalder. Bland
annat patraffades en skafthalsyxa, en flintborr och sa
kallad Kiuskaiskeramik. Foremalen dateras over-
gripande till senneolitikum — bronsalder. Den fasta
bebyggelsen etablerades forst under romersk jarnéalder
och fortlevde in i folkvandringstid i form av ett 1dnghus
och tva ekonomibyggnader. I anslutning till byggna-
derna fanns ett storre omrade med en miangd hérdar och
héardgropar. 1 flera av eldstdderna pétriffades spéar av
konsumtion i form av ben fran bland annat n6t och hést
(Sjoling 2024). I utkanten av boplatsen fanns dven mer
glest liggande eldstidder. En av dessa, som lag ndrmare
stensdttningen, daterades till forromersk jérnalder.
Det hér visar att det fanns en nérvaro representerad av
boplatsrelaterade aktiviteter redan under férromersk
tid. Det var dock inte fridga om négon fast bebyggelse.

Spridda eller enstaka hérdar i landskapsrummet har
tidigare satts i samband med nyodling och brytandet
av nya markomraden (Ericsson 2000 & Norberg 2015),
nagot som paminner om situationen vid Stora hagen.
Som jamforelse kan Hugelsta utanfor Eskilstuna lyftas
fram. Har undersoktes ar 1993 fossila akerytor, roj-
ningsrdsen, tva mindre byggnader, ett hairdomrade och
tre stenséttningar. Stenréjning och paféljande begrav-
ningar tog hér sin borjan redan under yngre bronsalder.
Under forromersk jarnalder mérktes en mindre nedgéng,
medan en mer intensiv fas noterades under romersk
jarnalder. Under yngre jarnalder upphdrde markbru-
ket vid Hugelsta, vilket kan sittas i samband med ett
overgivande av den éldre jarnéldersgarden och en for-
flyttning av bebyggelsen (Ericsson 2000).

Bland fynden inom L.2022:4626 maérks ett flertal vév-
tyngder, keramik samt en mindre méngd jarnforemal i
form av bland annat knivar och en navare. I det kera-
miska materialet fanns skdrvor fran ett flertal glodkarl,
varav tvd kunde rekonstrueras till sin ursprungliga
form. Bebyggelsen 6vergavs abrupt ndgon gang senast
under 500-talets mitt, men ett 16sfynd i form av ett
krossat Ostersjokérl vittnar om nagon form av nirvaro
under senare delen av vikingatid — tidig medeltid. I his-
toriskt kartmaterial kallas platsen for Stora hagen och
brukades da som betesmark under den historiskt kdnda
géarden Lanesta (figur 2).

Konstruktion, anvindning & aterbruk

Stenséttningen 1.1984:7822 var rund och cirka 6 meter
i diameter, med en véldefinierad kantkedja och en
central, drygt 2 x 1 meter stor stenskodd nedgravning
(A1150). Den centrala konstruktionen underléttade
en praktisk ater6ppning utan att omgivande delar av
monumentets yttre konstruktionen tog skada (figur 5).
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Figur 2. Kartoverligg dver Lanesta med grdnser, vigar & markanvdndning/markslag hdmtade fran 1786 ars karta. Stensdttningen

(L1984:7822) & boplatsomradet (L2022:4626) dr utmarkerade tillsammans med omkringliggande gravmiljéer fran jarnalder. Dagens vig-
ndt medtaget som orientering. Kartbearbetning: Lars Norberg 2024, Sormlands Arkeologi AB.
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Figur 3. En klddedrdktsdetalj i form av en jdrnsélja efter & fore
konservering (F1165). Foto: Max Jahrehorn 2024, Oxider AB.
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Figur 4. Ett formodat knivblad av jdrn fore & efter konservering
(F1050). Foto: Max Jahrehorn 2024, Oxider AB.




Centralt 6ver A1150 hade slutligen tva storre block pla-
cerats (BL1082 & BL1091).

Genom den osteologiska analysen identifierades totalt
1389 obrianda benfragment fran nio kontexter inom
stensdttningen. Benen var i varierande grad samman-
blandade och nedlagda i vad som nérmast kan beskrivas
som koncentrationer inom A1150 (figur 4 & 6). Ett
fatal kvarlevor i form av lar- och skenben lag in situ i
nedgrivningens botten. Analysen inkluderade art- och
benslagsbestdmning, berdkning av minsta antal indivi-
der (MNI), samt bedéomning av alder, kon, patologier
och trauma. I samband med den osteologiska analysen
utfordes fyra lyckade *C-analyser pa benprover fran de
fyra identifierade individerna (figur 6).

Postmortal bearbetning

Samtliga vuxna individer uppvisade skador orsakade i
torrt ben, det vill sdga att ingreppen hade utforts efter
doden och da troligen en tid efter dodstillféllet (Prata
2025). Skadorna definierades som huggspar pa lar-
ben (individ C) och dverarmsben (individ B), samt ett

hugg- eller snittspar pa vadben (individ A). Ingreppen
beddms som ett resultat av mekanisk paverkan och kan
ha skett efter det att kvarlevorna legat exponerade en
tid, till exempel i samband med dterdppning, omgrav-
ning och fornyad begravning (Norberg 2025).

Individer & kronologi

Benmaterialet var kraftigt fragmenterat och omrort,
men vissa element eller kroppsdelar lag in situ. MNI
berdknades till fyra individer, tre vuxna (A, B, C) och ett
spadbarn (D). *C-dateringarna visar pa ett minsta antal
héndelser/dodsfall med ett maximalt spann om 752 ar (2
sigma). Utover A, B, C och D aldersbestimdes dven tva
olika kranier (eller delar av) bendmnda X och Y (Prata
2025). Kraniedelarna #r dock inte daterade. Alderspan-
net medger att de kan hora till nagon av individerna A,
B eller C, men det dr ingalunda sékerstillt, vare sig kon-
textuellt eller osteologiskt (figur 6).

DNA-analys
Tanken med att analysen var att den skulle kunna bidra
med information om huruvida de gravlagda var slakt
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Individ/Kontext Osteologisk 1 sigma 2 sigma Median Alder

Biol. kon (DNA) konsbedéomn. Anm.

Individ C (A1191) 415-382 f. Kr. (68,3%) 515-362 f. Kr. (95%) 400 f. Kr. Aldre 4n 18 ar

Man (XY?) med Man? 272-266 f. Kr. (0,4%) Till del in situ,

indikerad aneuploidi* larben i passning

(XYY) inom A1191.

Individ D (A1142) 386-355 f. Kr. (28,3%) 392-348 (33,5%) 279 f. Kr. 1-1,5 &r +6 man.

Man (XY) ? 281-231 f. Kr. (39,9%) 312-206 (62%) Ej in situ, endast
tander.

Individ B (A1164) 347-314 £. Kr. (20,9%) 355-282 (29,5%) 187 f. Kr. Aldre 4n 18 ar

Kvinna (XX) ? 205-148 f. Kr. (38%) 230-91 (61,4%) Till del in situ,

136-112 £. Kr.9,4%) 79-54 (4,6%) larben i passning

till A1171.

Individ A (A1120) 130-206 e. Kr (68,3%) 82-98 e. Kr. (4,5%) 167 e. Kr. 21-66 ar

Man (XY) med ? 112-237 e. Kr. (90,9%) 112-236 e. Kr (90,9%) Ej in situ, larben.

indikerad aneuploidi*

(XYY)

Individ X (A1175) ? odaterad 25-35 ar

Individ Y (A1170) Man odaterad 25-59 ar

Figur 6. Sammanstdllning av daterade individer, konsbestimning (osteologisk & biologisk) samt aldersintervall. Lingst ned redovisas
aldersspannet for de tva obestimda och odaterade individerna X & Y (Kraniedelar).
* prelimindr & mycket osdker indikation pa en majlig kromosomavvikelse (se bilaga 1).

Kontext nr Typ

Ritning Dat (20)

BL1050 Kantkedja
BL1054 Stenpackning
BL1082 Block

BL1091 Block

A1055 Lager

A1120 Benkonc
BL1140 Sten

Al142 Benkonc, hund
BL1149 Stenpackning
Al1150 Nedgravning
All64 Benkonc, not, hund
A1170 Kranium
Al171 Larben 1
Al1173 Larben 2
Al175 Benkonc
A1189 Skenben 1
A1191 Skenben 2

1

1

2

2 82-236 e. Kr.
2

2 392-206 f. Kr.
3

4

4 355-54 f. Kr.
4

4

4

4

4

4 515-266 f. Kr.

Benkonc=koncentration av obrdnda mdnniskoben

Figur 7. Matrisnyckel till vinster. Till hoger matris med identifierade kontexter inom L1984:7822. Kontextnumren korresponderar med figur 5.
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med varandra eller inte. Provtagningen tog sin utgangs-
punkt i de identifierade och daterade individerna.

Pa grund av de sammanblandade kontexterna base-
rade sig identifieringen pa sékerstéllda daterade benpar
(1&r- och skenben) samt i ett fall pa att en tand fran ett
spadbarn kunde sirskiljas. Sekvensering och bioin-
formatisk bearbetning foljde etablerade protokoll for
forntida DNA (A262 project report, bilaga 1). Analy-
sen, som primart syftade till att belysa ett eventuellt
biologiskt sldktskap, gick tyvérr om intet pa grund av
alltfor fragmenterade data i ldga koncentrationer. Ana-
lysen kunde dock faststélla att det rorde sig om forntida
DNA fran ménskliga kvarlevor. Vidare kunde biolo-
giskt kon preciseras i tre av fyra av fall (figur 6).

Mitokondriellt DNA kunde enbart bestimmas till hap-
logrupp H for individ D (H48). I allménna ordalag visar
studier att H i stort sett saknas eller &r mycket lagfrek-
vent bland mesolitiska jadgare-samlare i véstra Europa.
En markant 6kning mérks forst under mellanneoliti-
kum med spridning till norra Europa och Skandinavien
i samband med jordbrukets etablering (Brotherton et al
2013).

Det har tidigare konstaterats att bland annat tinder
samt det s& kallade petrusbenet dr mer sdkra kéllor
for bevarat forntida DNA (t.ex. Pinhasi et al. 2015),
medan andra skelettdelar ofta uppvisar fragmenterade
och svartolkade sekvenser. Det kan hir ndmnas att det
i benmaterialet forekom delar av minst tvé kranier med
delvis intakta kédkar och fastsittande tdnder (X & Y).
Dessa kunde dock inte sdkert knytas till ndgon av de
identifierade individerna (figur 6).

Boplatsens etablering & utveckling

Som ndmnts noterades tecken pa episodisk aktivi-
tet redan under senneolitikum — bronsélder (Norberg
2025). Direfter fanns indikationer pa en etablering i
omradet i form av nagon enstaka daterad forromersk
hérdanldggning. En permanent bebyggelse etablera-
des forst under romersk jarnélder. Denna bestod av ett
langhus, ekonomibyggnader, samt omkringliggande
anldggningar for eldfangda aktiviteter som matlagning
och smide. Fyndmaterialet vittnar om ett sjalvforsor-
jande hushéll med metallhantverk och textilproduktion.
Bebyggelsen upphorde senast under folkvandringstid.
Den kronologiska nédrheten mellan gérdsetableringen
och den sista gravldggningen (individ A) i stensétt-
ningen dr idgonfallande.

Reliker, minne & genealogisk materialisering
Stenséttningens langa anvandningstid, spar av aterdpp-
ning och sammanblandning av kvarlevor pekar mot att
gravmonumentet fungerat som en plats for genealogisk
produktion. Att placera atminstone en avliden i en redan
gammal grav var inte bara ett sdtt att begrava, utan
ocksa ett sitt att aktivera historia genom att dterknyta
till ett kdnt minne (Williams 2006, s. 197). Genom att
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fysiskt hantera, flytta och aterdeponera nya och éldre
ben som en form av reliker, inkorporerades tidigare
generationer i den samtida sociala vérlden. Pa sé sitt
fortlevde ocksa de doda i det landskap dar de levande
vistades (ibid., s. 204).

Den postmortala bearbetningen av benen understryker
att detta var en betydelsefull praktik som utfordes med
avsikt. Det vore dérfor en forenkling att se det som
destruktion eller ett utslag av bristande respekt (Chap-
man 2000, s. 75 & Thedéen 2003, s. 89). En annan
infallsvinkel pa omsorg om, och kommunikation med
gravens invanare, ar niarvaron av tamdjuren. Notkreatur
och hundar var visentliga resurser och foljeslagare for
minniskorna i de levandes vérld. Uppenbarligen var de
ocksa viktiga medel i samvaron med de doda.

Som tidigare ndmnts upptridder de ensamliggande
stenséttningarna pa ett strukturerat och likartat vis i
landskapet, dar det yttre gravskicket ocksa kan sdgas
vara relativt monotont. Vi har ocksa sett att innehéllet
uppvisar en variation, alltifran avsaknad av foremal
och ben, till ett fatal kremerade ben och i det aktuella
fallet, betydligt storre mangder obrinda ben med inslag
av tamdjur. I det aktuella fallet har inte biologiskt kon
och aldersintervall varit avgérande for vem som kunde
placeras i graven. Det kan forstds som att stenséttning-
ens lokalisering och utformning samt mgjlighet till
aterbruk var essentiellt — inte vem man vid var tid grav-
lade 1 respektive monument.

Social samhorighet & sldaktskap

Ett biologiskt sldktskap mellan individerna kunde tyvarr
varken faststillas eller avfardas genom DNA-analysen.
Platsanknytningen tycks dock ha varit avgorande for
valet av stensittningen for kommande generationer,
varfor ett socialt eller biologiskt sldktskap inte kan
uteslutas. Utifran de materiella ldmningarna kan fore-
stdllningar om en social och rumslig tillhorighet ha
varit viktigare &n blodsband for gravritten. Genom
verksamheten vid stenséttningen gestaltades en idé om
dgarskap som gav ritten att etablera sig pa platsen.

Graven kn6t samman en grupp ménniskor — kanske i
form av en storfamilj eller en grupp ménniskor med
olika band, vilka identifierade sig som en social enhet
over generationerna. | det hir ssmmanhanget kan rela-
tionen till de tidigare begravningarna naturligtvis ha
varit forestdlld eller rentav mytologiserad utifran datida
minnen eller idéer om det forflutna. Graven fungerade
som en materiell nod eller fast punkt i ett ndtverk av
relationer, dédr personhood distribuerades och for-
kroppsligades genom foregangarnas kvarlevor (Fowler
2004, s. 7ff). Eftersom gérden var i bruk under en langre
tid infinner sig ocksa fragan om var alla andra individer
som levt pa platsen begravts. Undersdkningen har inte
kunnat ldmna nagra sadana svar, men det kan noteras
att det finns ytterligare gravmiljoer fran dldre jarnalder
runtom i landskapet, bade i form av enstaka stensitt-



ningar och gravfilt. Dessa dr dock beldgna pa ett storre
avstand fran den aktuella bebyggelsemiljon (figur 2).

En meningsskapande enhet

Den nirtida etableringen av garden och den sista grav-
laggningen utgdr nyckeln till tolkningen av platsen.
Detta var ingen tillfallighet, utan ett uttryck for en
medveten rumslig strategi. Genom att bosétta sig vid
sidan av en redan gammal gravplats, grundade de nya
invanarna sin existens och sin ratt till platsen i ett djupt
forflutet. Graven blev ett genealogiskt ankare som legi-
timerade bebyggelsen, medan boséttningen i sin tur gav
liv och mening at graven genom den dagliga ndrvaron
(Herschend 2009, s. 399). Vardagen vid garden och
de episodiska ritualerna vid graven, blev tva sidor av
samma mynt. Att skapa och uppritthalla kontinuitet i
ett fordnderligt samhélle.

Etableringen av géardsbebyggelsen och aterbruket av
stensdttningen kan tolkas som en medveten aktive-
ring av platsens forflutna och en anknytning till de
ménniskor som begravts dar tidigare. Hér framtriader
gravmonumentet som en fysisk plats for genealogisk
praktik, dar social kontinuitet och kollektivt minne
materialiserats genom rumslig forankring, relikhante-
ring och vardagligt liv (Fowler 2004, s. 40fY).

Slutord

Biologiska band kan naturligtvis utgéra en komponent
i uppfattningar om sldktskap. Samtidigt visar bade
arkeologiska och textbaserade studier att slaktskap och
grupptillhorighet i forkristna nordiska samhéllen inte
uteslutande definierades genom biologisk hdrstamning.
Andra sociala band, till exempel ingifte, adoption och

Figur 8. Dokumentation vid stensdttningen L1984:7822 en sensommardag. Foto: Lars Norberg dr 2023, Sérmlands Arkeologi AB

fosterrelationer, kunde utgora lika betydelsefulla grun-
der for social tillhdrighet och erkdnnande (Laidoner
2020, s. 53ff & Olley 2021, s. 496).

En social gemenskap kan saledes vara konstruerad eller
upplevd och basera sig pd gemensamma intressen, dar
forutsittningarna star i en stdndig omforhandling genom
fodsel och dod, ingiften och nyligen anlénda. I linje med
detta har Grethe Bjorkan Bukkemoen nyligen visat hur
kopplingen mellan hushall och biologiskt sldktskap dr en
modern analytisk konstruktion snarare &n en empiriskt
sjalvklar realitet i jarndlderns Skandinavien (Bukkemoen
2025, s. 243 — 245).

Oavsett typ av anknytning eller slaktskap visar under-
sokningarna vid Stora hagen att stensdttningen och
boplatsen i1 det aktuella fallet ska forstds som en
meningsskapande och dialektisk enhet i ett langtidsper-
spektiv. Gravmonumentet ska déarfor inte ses som en
slutpunkt for avslutade liv, utan som en aktiv resurs i
ett pagaende arbete med att skapa minne, kontinuitet
och tillhorighet. Boplatsen var i det sammanhanget den
levda manifestationen av det pagaende. Tillsammans
illustrerar sammanhanget hur jérnalderns ménniskor,
genom materialitet och praktik, kunde knyta samman
de doda och de levande i en fornyad och mahinda fore-
stdlld genealogisk eller social gemenskap.

Studien understryker ocksé det ovirderliga i att storre
sammanhédngande ytor later sig undersokas, dér olik-
artade komponenter i landskapet kan analyseras och
kopplas samman. Hérigenom nas ocksé en djupare och
mer nyanserad forstaelse av forhistoriens samhille och
dess invanare.
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A262 project report

This is a summary report for analysis of Project A262, Lanesta, performed by the ScilifeLab
Ancient DNA unit on behalf of Lars Norberg, Sérmlands Arkeologi AB, Sweden.

Sampling of material, DNA extraction from samples and preparation of sequencing libraries
were performed by the ScilifeLab Ancient DNA unit. Sequencing of libraries was performed
by NGI Stockholm, part of SciLifeLab National Genomics Infrastructure. Analysis of data was
performed by the SciLifeLab Ancient DNA unit.

Six samples from four human individuals were analyzed and human DNA was recovered
from all samples, though only in trace amounts and highly fragmented. The human DNA
sequence data displayed a deamination damage pattern consistent with ancient DNA
characteristics for all samples (see damage plots in appendix 1). An overview of the results
follows below. Note that the results from repeated samples of the same individual appear
on different rows in the table.

Average Average human
Ancient User Human human . . . . Y-
. R mitochondria Sex chromo- | Mitochondrial
DNA specimen DNAin genome chromosome
. genome somes haplogroup
unit ID ID data (%) | coverage haplogroup
(x) coverage (x)

A262- Individ A, 0.11% 0.0003 0.26 Consistent ND? ND?

001 F2:3/ with XY but

A1142 not XX

A262- Individ A, 0.18% 0.0002 0.09 Not ND?

005 F2:3/ Assigned

A1142

A262- Individ B 0.10% 0.0011 0.71 XX ND? NoY

002 F4:1/ A1171 chromosome
A262- Individ B 0.16% 0.0020 0.9 XX ND!? NoY

006 F4:1/ A1171 chromosome
A262- Individ C, 0.09% 0.0008 0.82 XY ND? ND?

003 F7:2/ A1191
A262- Individ D, 0.15% 0.0015 42.16 XY H48 ND?

004 F2:9/ A1142

IFlagged as not determined as human mitochondria genome coverage is below 2x
2Flagged as not determined due to insufficient data for reliable analysis

Due to inconsistencies in the sex determination results (both Rx and Ry methods) for some
samples, we performed an additional sex chromosome analysis procedure method,
Karyo_RxRy, to investigate this further. To increase the chances of obtaining results, we
performed the analyses at a less stringent mapping quality threshold, MAPQ >= 20 (see table
below). For samples A262-001/A262-005 (Individ A, F2:3 / A1142) and A262-003 (Individ A,
F2:3 / A1142), Karyo_RxRy indicated the potential sex chromosome aneuploidy, XYY. While
this may be the reason for the inconsistent results of the Rx and Ry tests, we cannot rule out
the possibility that the poor quality of the DNA obtained from the samples may have
resulted in spurious sex chromosome assignment.

1(4)
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Ancient . i i .
DNA unit ID User specimen ID Ry prediction Rx prediction Karyo_RxRy predicition
A262-001 Individ A, F2:3/ XY consistent with XX XYY
Al1142 but not XY
A262-005 Individ A, F2:3/ consistent with XY consistent with XX XYY
Al1142 but not XX but not XY
A262-002 Individ B F4:1/ XX XX XX
Al1171
A262-006 Individ B F4:1/ XX XX XX
Al171
A262-003 Individ C, F7:2/ XY consistent with XY XYY
A1191 but not XX
A262-004 Individ D, F2:9/ XY XY XY
Al1142

In any publication using the data produced as part of this project, please use the statement
below to acknowledge the services of the ScilifeLab Ancient DNA unit and the National
Genomics Infrastructure. Please also inform us of any such publication.

“Processing of ancient DNA and data analysis were performed by the ScilifeLab Ancient DNA
unit. Sequencing was performed by the SNP&SEQ Technology Platform in Uppsala. The
facility is part of the National Genomics Infrastructure (NGI) Sweden and Science for Life
Laboratory. The SNP&SEQ Platform is also supported by the Swedish Research Council and
the Knut and Alice Wallenberg Foundation”.

Data can be requested for retrieval until April 16, 2026, after which it may be removed from
our servers. Any remaining DNA extracts and libraries are stored until January 16, 2027. User
may request the return of DNA extracts and libraries, otherwise material may be disposed
of. Any costs associated with the return of samples will be borne by the user.

Thank you for using our services.

List of appendices

1. Laboratory report (separate file)

2. Description of data processing

3. Full data analysis output (separate file)
4. MultiQC report (separate file)
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Appendix 2: Description of data processing

Raw sequencing data was processed in-house using a computational pipeline dedicated to
ancient DNA analysis. Residual adapter sequences and terminal consecutive N’s were
removed from reads using Cutadapt v. 4.5%, with the “--nextseq-trim 15” flag (for NovaSeq
data); and paired-end reads were merged using FLASh v. 1.2.112, requiring a minimum
overlap of 11 bases. Merged reads were then aligned to the human reference genome
(hs37d5) using Burrows-Wheeler Aligner (BWA) “aln” v. 0.7.173 with parameters “-| 16500 -n
0.01 -0 2” and using BWA “samse”, before being saved to binary alignment map (BAM) files
using SAMtools v.1.10% PCR duplicates were removed by collapsing reads with identical start
and end positions using a modified version of FilterUnigSAMCons_cc.py’. Sequences shorter
than 35 bases, and those with less than 90% consensus to the human reference were also
filtered out using a custom script.

Average genome coverage was calculated using the “genomeCoverageBed” module of
BEDTools v. 2.29.2%. The sex chromosomes of individuals were determined using both the
Ry’ and Rx® methods. The Ry method is based on the ratio of sequences mapping to the X
and Y chromosomes, while the Rx method is based on the ratio of sequences mapping to the
X chromosome and autosomes. In addition, karyo_RxRy v. 1.0.1° was also used in order to
check notable inconsistencies in the Ry and Rx results for some of the samples. Authenticity
of ancient DNA sequences was evaluated based on the presence of distinctive damage
patterns caused by the deamination of cytosines at the ends of sequences®® (see damage
plots, visualized using PMDTools'!, in Appendix 1), and shorter average read length due to
fragmentation (see read length plots in Appendix 1). Mitochondrial haplogroups were
determined using Haplogrep v. 2.1.25'% 13, For detailed sequence statistics, see Appendix 3.

Quality control (QC) of sequencing data (after merging of paired-end reads) was performed
using FastQC v. 0.11.5'* and FastQ Screen v. 0.14.0'°. The QC report was compiled using
MultiQC v. 1.22.2%¢ (Appendix 4).

N.B. 1. When reviewing FastQC results, it is important to note that such software was not
developed for the typically degraded nature of ancient DNA. As a result, data may be flagged
as poor quality. The QC statistics observed, however, were consistent with results usually
obtained from ancient DNA sequence.

N.B. 2. An additional QC report for the raw sequencing data will also be included when the
data is delivered.
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